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はじめに

• プライベートデータのシングルセル RNA-Seq データ解析

Bioturing社が販売する製品

• プライベートデータの空間オミックス解析

• シングルセル研究のパブリックデータの閲覧と再解析



Talk2Data

• メーカーのデータベース全体にわたるリアルタイ
ムの遺伝子クエリ、共発現解析、およびセルタ
イプ特異的遺伝子マーカーに関する情報を閲
覧できる

• シングルセルRNA-seq情報の辞書引きのよう
な機能

• メーカーの収集したシングルセル研究
  データセットを使用した再解析

• 著者の論文をもとにすでにアノテーション付け
されているのでスムーズに解析に移行できる

【シングルセル研究パブリックデータの閲覧・再解析】 【遺伝子およびセルタイプの検索】



シングルセル研究パブリックデータの閲覧・再解析

いろいろなタイプデータを閲覧できます。

生物種の指定
（ヒト・マウス）

シングルセルRNA-Seq
パブリックデータ

VisiumやDSPの
パブリックデータ

Akoya Biosciences および t-Cycifなどの
パブリックデータ

Xenium、CosMx、MERSCOPEの
パブリックデータ



シングルセル研究パブリックデータの閲覧・再解析

をクリックするとパブリックデータの一覧が表示されます。



シングルセル研究パブリックデータの閲覧・再解析

検索窓にキーワードを入れるほか、様々な絞込に対応します。

カテゴリーでは、特定セルタイプやCondition、Tissue、解析プラットフォームなどからパブリックデータ
を絞り込むことができます。



シングルセル研究パブリックデータの閲覧・再解析

Expression profileでは、遺伝子発現によるフィルターを使用してパブリックデータを絞り込むことができます。
遺伝子AとBが発現、遺伝子AまたはBが発現、遺伝子Aは発現Bは発現しないなど柔軟な絞込に対応します。



シングルセル研究パブリックデータの閲覧・再解析

をクリックするとパブリックデータにアクセスします。
アクセスするとBBrowserXまたはBioTuring Lensに直接アクセスし各種解析ができます。



シングルセル研究パブリックデータの閲覧・再解析

各種パブリックデータには著者の論文を元にメーカー側でアノテーションを付与しているため、
すぐに下流分析に移行できます。

すでにアノテーションが揃っているので
メタデータより次元削減プロットに情報を反映できます。

アノテーションを活用して様々な角度からパブリックデータを再解析できます。
各解析の内容はウェビナー
「はじめてでもできるシングルセルRNA-Seqデータ解析」
「はじめてでもできる空間トランスクリプトームデータ解析」をご参照ください。



遺伝子の検索

メーカーのデータベース全体にわたる遺伝子クエリ、共発現解析に関する情報を閲覧できます。
シングルセルRNA-seq情報の辞書引きのような機能です。

「Genes」をクリックしてから、目的の遺伝子 を入力します(例 CD3Dなど) 。

検索した遺伝子がどのセルタイプで発現するか検索することができます。



遺伝子の検索

BioTuring シングルセルデータベースからの共発遺伝子をみつけることもできます。
その他BioTuring パブリックデータベースでセルタイプ間の共発現を調べ、ベン図で視覚化できます。



セルタイプの検索

同様にメーカーのデータベース全体にわたるセルタイプの検索が可能です。

検索したセルタイプで特異的に発現する遺伝子を示すヒートマップが表示されます。



セルアトラス機能

メーカーが収集した研究データセットを結合してシングルセルアトラスを作成できます。
大規模なアトラスを分析すると特定の条件下で一貫して現れる細胞のサブセットなど、
個々のデータセットを分析するときに隠れていたパターンがあきらかになる可能性があります。

Studyタブより研究データセットのフィルタリングを行います。
その後「CREATE CUSTOM DATASET」をクリックすることで
アトラスに含めるセルを指定します。

*アトラスに含めることのセル数は制限があります。
 空間プロテオミクスデータベースではサポートされない機能です。



セルアトラス機能

アトラス内の遺伝子発現の可視化やクラスタリング、スキャッターの調整、
さらにグループ間の比較やエンリッチメント解析など様々な下流分析を行うことができます。



まとめ

弊社HP紹介ページInformation

簡単に解析

ユーザーフレンドリーなソフトウェアで、プログラミング
の知識が無くても素早く解析でき、お客様の解析
作業を強力にサポートします。

https://filgen.jp/Product/BioScience21-software/BioTuring/index-menu.htm


お問い合わせ先：フィルジェン株式会社

TEL 052-624-4388 (9:00～17：00）

FAX 052-624-4389

E-mail: biosupport@filgen.jp
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